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QKGEN® Unique Dual Index Barcodes B
(For lllumina)
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QKGEN® Unique Dual Index Barcodes 97-192 (25uM) 5 uL x 96
QKGEN® Primer Mix  (12.5pM) 384 UL
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B3k (Adapter Ligation) :
FRIE TR UDI B3k A&, HARYE Input DNA &M Nuclease-free Water 17 AH 8.
R -
N [F] DNA $E A\ E(f) UDI B3k &

1000ng 25 uM 0 25
500ng 25 uM 0 25
250ng 25 uM 0 25
10-100ng 3uM 8.3 25

SCEEY B (Library Amplification) :
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1. 96 f Unique Dual Index Barcode, 5uL/fL, 2 /4l

2.96 fLH:: Axygen P-96-450V-C; 500 uL 96 well “V” Bottom, Clear; d5H#/iii:: 4titude® Pierce Seal4ti.
3.5 1. 2 SELLI— IO — AL AW Tk, It 8 4l AT AN REAR K P R 2R
WA F— S e AP T ek s T AR (52) IRFFRRERS, 2D AL S — 2 e A
ST

=, EATHEIY Primer Mix P55 B

PCR Primer 1 AATGATACGGCGACCACCGAGATCTACAC
PCR Primer 2 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGAT
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AATGATACGGCGACCACCGAGATCTACACXXXXXXXX]JACACTCT
TTCCCTACACGACGCTCTTCCGATCT
GATCGGAAGAGCACACGTCTGAACTCCAGTCAC[XXXXXXXX]ATC
TCGTATGCCGTCTTCTGCTTG

i [XXXXXXXX]AR# 8bp K illumina ~F & BEAFRZ index 51

P5 3

P7 i

M. Index 52 R

R 240 H llumina® MiniSeq®, NextSeq®, HiSeq® 3000 B, HiSeq®4000 “F- &l f¥if, P5 Index 4
ANH A EAMNTH) ;48R Mumina HART S0P, 4N PS5 Index [¥1E 17541 .

£z P5 Index P5 Index J% [ EAh P7 Index
uDI 97 AATTAATG CATTAATT AAGTGTAT
UDI 98 TTAATTCC GGAATTAA GTCCACTC
UDI 99 GAAGGAAC GTTCCTTC CTTGCTAT
UDI 100 CAGGCATA TATGCCTG TACATAGA
UDI 101 CCAATACT AGTATTGG TAGCCGAT
UDI 102 TCGCGCAT ATGCGCGA CGATCCAC
UDI 103 GTGTGAAC GTTCACAC TAGCGTTG
UDI 104 GGTGGCAC GTGCCACC CTCATCAC
UDI 105 TAGGTGCT AGCACCTA TATGCGGT
UDI 106 GAGCGGTT AACCGCTC TAACTCGC
UDI 107 AGGATTAG CTAATCCT CGTACGTT
UDI 108 GTGAGCCA TGGCTCAC TAAGTACC
UDI 109 AATTATGC GCATAATT AAGTCGTG
uDI 110 TTACGCCG CGGCGTAA TTCAGAAC
uDI 111 GTAGTGAT ATCACTAC GTTATATA
UDI 112 TGGTTGCA TGCAACCA ACCGCTAT
UDI 113 GTCCGACC GGTCGGAC ACCGTCCT
UDI 114 GCCAGCCG CGGCTGGC TGTCTAAC
UDI 115 CTCGTGTC GACACGAG ACCGAGGT
UDI 116 GCCGTGGC GCCACGGC ACCGATTA




uDI 117 GTAGCCAC GTGGCTAC GTTCTACT
uDlI 118 GACTTATA TATAAGTC ACCTGACT
uDI 119 GAACGTCG CGACGTTC GGTAATCG
UDI 120 ATGCGTAG CTACGCAT ACCTTAGA
uDI 121 AATTAGAT ATCTAATT AAGGAGTT
UDI 122 TTACGATA TATCGTAA TGAAGCCA
UDI 123 CTGTACAA TTGTACAG GTGTTGTA
UDI 124 CGTGGTTG CAACCACG ACCACACG
UDI 125 TGTAGCGG CCGCTACA ACCAGGAC
UDI 126 GTGTCATG CATGACAC TTGGCAGG
uDI 127 GAACCGGT ACCGGTTC ACCATTAA
UDI 128 CACTCTGA TCAGAGTG TTGTAGAT
UDI 129 TACACGTT AACGTGTA ACCATATC
UDI 130 GAGTGCCT AGGCACTC TTGGTGGC
uDI 131 GACGGTCC GGACCGTC ACCAACAT
UDI 132 CTGATGCT AGCATCAG GTCTGTGC
UDI 133 AATTACCA TGGTAATT AAGGCAAT
UDI 134 GTCCTGTT AACAGGAC TGCATTGC
UDI 135 GTTAACAG CTGTTAAC ACGCCACT
UDI 136 AGCCTGTA TACAGGCT AAGTCTCC
uDI 137 ACGTTGCT AGCAACGT GGATCTCT
UDI 138 GGTGTTGC GCAACACC ACGCGATC
UDI 139 TGGTACTA TAGTACCA GGATAATA
UDI 140 CATCATTG CAATGATG ACGCTTAT
UDI 141 GACGATTG CAATCGTC TTAGGTTG
UDI 142 CGGCCGAA TTCGGCCG ACGCACAA
UDI 143 CTGCCGCC GGCGGCAG TGAATATA
UDI 144 GCATTAGC GCTAATGC GGCAGGAG
UDI 145 AATTGAGA TCTCAATT AAGCAATA




UDI 146 TTCAAGAG CTCTTGAA TTATGTAT

UDI 147 GTCCGCAA TTGCGGAC ACGGCAGA
UDI 148 CAAGGTAG CTACCTTG GGACTCTG
UDI 149 AGCGACTC GAGTCGCT GTACGTAC
UDI 150 GTAGTATC GATACTAC GGAAGGTA
uDI 151 GTGGCGAA TTCGCCAC ACGTCCAT
UDI 152 ACGTGCGC GCGCACGT ACGTGTTG
UDI 153 GAAGACAG CTGTCTTC TGAAGAAT
UDI 154 GCGCAGAT ATCTGCGC ACGTAGTC
UDI 155 AGAGACAT ATGTCTCT AAGGATAA
UDI 156 CACTTGTT AACAAGTG GGCGAGGA
UDI 157 AATTGGTC GACCAATT AACAAGGC
UDI 158 TTAACACT AGTGTTAA TTGGTCCG
UDI 159 GCTCAGCG CGCTGAGC ACGAGCCT
UDI 160 GTTCAGAC GTCTGAAC GGAGATTC
uDI 161 CAGTTGCG CGCAACTG TGCGCGCT
UDI 162 GCAATATG CATATTGC ACGATCTA
UDI 163 CGCAACGT ACGTTGCG TGCTGAGG
UDI 164 GGTGAGAT ATCTCACC ACTCCTCC
UDI 165 CCAGCTGA TCAGCTGG ACTCTACG
UDI 166 GTTGAGCA TGCTCAAC TTCGTTCT
UDlI 167 CTGTAGTG CACTACAG TGCAGTCG
UDI 168 GTGCATCC GGATGCAC TGCCGTAA
UDI 169 AATTCACT AGTGAATT AACAGTTG
UDI 170 TTCAGTGA TCACTGAA TGTTAACA
uDI 171 AGTCGCGA TCGCGACT ACTTCCTG
UDI 172 CCATATCG CGATATGG TGAATGCG
UDI 173 AAGCATGG CCATGCTT ACTTGTAC
UDI 174 CGTGTCTA TAGACACG ACTACTTA




UDI 175 TCAGTTGC GCAACTGA TGAGATCG
UDI 176 CGAGAGTG CACTCTCG ACTAGCTC
uDI 177 CGAGTACG CGTACTCG TTATCAAC
UDI 178 GTGTCTCA TGAGACAC TGCTTGTC
UDI 179 CCATCGCT AGCGATGG AAGGTAGG
UDI 180 CTTCGCTC GAGCGAAG TGGTATGG
uDI 181 AATTCTAA TTAGAATT AACACATA
UDI 182 TTCATCTG CAGATGAA TGGTGTCT
uDI 183 ACAGTGAA TTCACTGT ACACTAAC
UDI 184 AGATGTGA TCACATCT TTGTGTTC
UDI 185 GGCAACTG CAGTTGCC ACACACCT
UDI 186 CAGCGTCT AGACGCTG GGTGTCCG
UDI 187 CTGTCGGT ACCGACAG ACACATTC
UDI 188 TCGGCGTT AACGCCGA TTGCTTAA
UDI 189 CACACGCG CGCGTGTG ACAGCCTT
UDI 190 AGCCAACA TGTTGGCT TTGCAGTA
uDI 191 AGCAAGTT AACTTGCT ACAGGCAG
UDI 192 ACGCGTCA TGACGCGT TTGCCATC




